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Одна из главнейших задач современной биологии: понять, 
каким образом генотипическая последовательность 
наследственных факторов организма переходит в фенотип, т.
е., к реализации его морфофизиологических особенностей
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1. Чтобы узнать, какие РНК синтезируются в определенной части 
организма, берут некоторое количество материала интересующего 
нас органа или ткани, выделяют суммарную РНК и секвенируют ее.

2. Чтобы узнать, где в организме идет транскрипция 
с определенного гена, можно синтезировать меченый красителем 
или радиоактивным изотопом РНК-зонд, комплементарный РНК 
этого гена, и провести гибридизацию на срезе органа или в целом 
организме, если он небольшой.

     ! Но нам необходимо узнать транскрипцию всех генов во всех 
клетках организма (или хотя бы его части, размеры которой 
сильно больше размеров одной клетки).

КАК?
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Получение транскрипционного отпечатка гистологического среза
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Получение пространственного транскриптома
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