
Протеомика. Масс- 
спектрометрия 



ПРОТЕОМИКА-молекулярлы биологияда жаңа пайда болған бағыт, ол 
салыстырмалы зерттеудің жасушалардың протеомдарын, яғни сол 

жасушадағы ақуыздардың құрылымымен бір қалыпты уақыттағы даму 
фазасын зерттеу.

♦ Транскриптомика – (за 2012 г. ~ 4500, всего ~ 16 
тыс.)

♦ Протеомика    (за 2012 г. ~ 7380, всего ~ 52 тыс. 
публикаций)

♦ ГЕНОМИКА          ( 2012 г. ~ 13000, всего – более 100 тыс.)

♦ Метаболомика – (за 2012 г. ~ 1540, всего ~ 5800 )



«протеом» жəне «протеомика» терминдері  20- ғасырдың 90-
шы  жылдарында биохимияның бөлімі ретінде  қолданыла 

бастады. 
 

Қазіргі таңда, протеом туралы арнайы ғылыми журналдар 
жəне монографиялар  əртүрлі халықаралық 

конференцияларда жарияланып жүр.

Алғаш “протеом”  термині  геномның 
белоктық кешенін білдірген  (ағыл. 
транскрипция -“PROTEOME: entire 
PROTEin complement expressed by the 

genOME”) халықаралық конференция 
оргкомитет мүшесінің баяндамасында  

“2D-Electrophoresis:  from protein maps to  
genomes” баяндалды, Италия(г. Сиена)   

1994 ж.





МАСС - СПЕКТРОМЕТРИЯ

•  сезімталдығы жоғары 
•  (қатыстық  10–4–10–8 %; абсолюттілігі 

10–12–10–15 г) 
• Байланыстың  молекулалық массасын, 

құрамы мен құрылымына физико-
химиялық талдау жасайды.

•  MALDI (матрично-активированная 
лазерная десорбция/ионизация)  жəне 
ESI (ионизация электрораспылением). 



Біріншілік  
ионизацияда 
үлгілерде 
зарядтардың пайда 
болуы жəне газдық 
фазаға ауысуы.

Екіншілік ионизацияда 
газдық фазада 
иондардың үлгі 
молекулаларымен 
əрекеттесуі. 



Квадрапульды масс 
анализатор жұмысының 

схемасы







Жалпы протеомика технологиясы



MALDI-TOF (matrix-assisted laser-desorption/ionization time-of-flight-mass spectrometry) -  
«петидный фингерпринт» схемасы



 биоинформациялық анализ «пептидті фингерпринт». Программа Mascot.


